
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFPLKDAEMGAFTFFASALPHDVCGSNGLPLTPNSIKILGRFQILKTITHPRLCQYVDISRGKHERLVVVAEHCERSLEDLLRERKPVSHSTVLCIAYEVLEGLHYLNKHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TBCK.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFPLKDAEMGAFTFFASALPHDVCGSNGLPLTPNSIKILGRFQILKTITHPRLCQYVDISRGKHERLVVVAEHCERSLEDLLRERKPVSCSTVLCIAFEVLQGLQYMNKHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24639784.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGTRERERECRLCAVTFFAKLHPGDVCGSNGLPLTPNSIAILGRAQKLKELQDEHLCQYLDVIRGKHERTIVVSEYLGLSLEDYAMRHPPLAIAQILRIFYQVACGINVLSRHH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34864638.m  MSACNTFTEHVWKPGECKNCFKPKSLHQLPPDSEKAPITHGSVKTNANHSNNHRVRNTGNFRPPVAKKPTIAVKPTMMVADGQSVCGELSIQEHCENKPVILGWNQNRTSLSQKPLNNNSEGDTEGFGSVPQQCANNDRAKTIP~NNNGLTEVLKEIAGLDASPPVRGNETNSRETFLGRINDCYKRSLERKIPPSCMTG 
SgK269.h    MSACNTFTEHVWKPGECKNCFKPKSLHQLPPDPEKAPITHGNVKTNANHSNNHRIRNTGNFRPPVAKKPTIAVKPTMIVADGQSICGELSIQEHCENKPVIIGWNRNRAALSQKPLNNNNE~DDEGISHVPKPYGNNDSAKKMSDNNNGLTEVLKEIAGLDTAPQIRGNETNSRETFLGRINDCYKRSLERKLPPSCMIG 
RSKL1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTSYRERSADLARFYTVTEPQRHPRGYTVYKVTARVVSRRNPEDVQEIIVWKRYSDFKKLHKELWQIHKNLFRHSELFPPFAKGIVFGRFDETVIEERRQCAEDLLQFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ANIPALYNS 
31981933.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
23508675.z  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MYDYTEDNSLNPYLRQRIYHIRETLRNENELPLIDQIFKYELKKNFEDINDLLHYVNGIIYKGIDSFEKLTLLFTYDDKNDYDTTNLKQNDFIYLLRQKTKFRVKYKDENYIEYLRTNPLIFIDTLNNLLIIPGINFEYRLHNFDTKNSKYFLKK 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  IVHRALSPHNILLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKG~HIKLAKFGLYHMTAHGDDVDFPIGYPSYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVIAQGIPKTTDHVPSEKPLPSGPKSDVWSLGIILFELCVGRKLFQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LD 
TBCK.h      IVHRALSPHNILLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKG~HIKLAKFGLYHMTAHGDDVDFPIGYPSYLAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVIAQGIFKTTDHMPSKKPLPSGPKSDVWSLGIILFELCVGRKLFQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LD 
24639784.f  LVAHNVEPKHILLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDGQRVKLFNYGLHHMTKGGAYVPFPIGNIRYMAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERLLG~~~~~~~~~~~~~~LNGNVKSDVWSLALVMVELILQIELWPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LK 
34864638.m  STKDSQGKHVILSGSTEVISNEGGRFCYPEFSSGEESEEDVLFSNMEEEHESWDESDEELLAMEIRMRGQPRFANFRANTLSPVRFFVSKKWNTIPLRNKSLQRICAVDYDDSYDEILNGYEENSGVSYGQGSIQSTVSSDSTSPDSSFTEESRSETASSLSQKICNGGISPGNPGNSKDMAETESNSESPPPNNEEKDS 
SgK269.h    GIKETQGKHVILSGSTEVISNEGGRFCYPEFSSGEESEEDVLFSNMEEEHESWDESDEELLAMEIRMRGQPRFANFRANTLSPVRFFVDKKWNTIPLRNKSLQRICAVDYDDSYDEILNGYEENSVVSYGQGSIQSMVSSDSTSPDSSLTEESRSETASSLSQKICNGGLSPGNPGDSKDMKEIEPNYESPSSNNQDKDS 
RSKL1.h     KQLEDFFKGGIINDSSELIG~~~~~~~~~~~~~PAEAHSDSLIDTFPECSTEGFSSDSDLVSLTVDV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSLAELDDGMASNQNSPIRTFGLNLSSDSSALGAVASDSEQSKTEEERESRSLFPGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LK 
31981933.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSLVACECPPGP~~GLEPEPCSRARSQACMYLEQIRNRVATG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~T 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~G 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~N 
23508675.z  SDTKVNSFYNPFFIRVKNTNLKKTHKIYRRTAKNSSSNKEHHIEHYFVKQNSIPLTKKLKTDDSTNADSNNTTIPINTICEENSSKEKTSNTQYNYTNHICEKPTNQNISIHSQTKYEPKKERRKRRSLNTSTISDANNTDLGKNSKRNISRCLKRKASQSNSTKQSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~CEEDAQQEDEETTI 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TI 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  VSERVKFLLTLGCVDDTIIVLAEEHG~~~~~~~~~~CLDIIKELPENVINILKKCLTFHPSKRPTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DELMKDQVFSEVSPLYTPFIKPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLFSSSLRCADLTLPEDISDLCKDIDNDYLAER 
TBCK.h      ISERLKFLLTLDCVDDTLIVLAEEHG~~~~~~~~~~CLDIIKELPETVIDLLNKCLTFHPSKRPTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DELMKDKVFSEVSPLYTPFTKPA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLFSSSLRCADLTLPEDISQLCKDINNDYLAER 
24639784.f  LSNVVRKILAFGKSNGALEKIAREHQ~~~~~~~~~~CHERYVQMDQRLRQLLESCLSVLPKRRPLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GELLEHPIFEEV~~~~LLDLKKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KMQPLSPETEHLPL~~~~~~~~~~~~~~~LLRC 
34864638.m  SLTSKSPVKVPETHKAVLALRLQEKDGKIAVQTEKPENKASTDIAGQAVTISLVPVEEQTKPYRVVNLEQPLCKPYTVVDVSAAMASEHLG~~~~RPKVKGSSSTPNSPVTSPALTPGQINAHLKKSSAIRYQEVWTSSTSPRQKIPKIELSTGGTGPNVPPRKNCHKSAPTSPTATNISSKTIPVKSPNLSEIKFNSYN 
SgK269.h    SQASKSSIKVPETHKAVLALRLEEKDGKIAVQTEKEESKASTDVAGQAVTINLVPTEEQAKPYRVVNLEQPLCKPYTVVDVSAAMASEHLEGPVNSPKTKSSSSTPNSPVTSSSLTPGQISAHFQKSSAIRYQEVWTSSTSPRQKIPKVELITSGTGPNVPPRKNCHKSAPTSPTATNISSKTIPVKSPNLSEIKFNSYN 
RSKL1.h     PKLGKRDYLEKAGELIKLALKKEEED~~~~~~~~~~DYEAASDFYRKGVDLLLEGVQGESSPTRRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVKRRTAEYLMRAESISSLYGKPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDDVSQPPG~~~SLSSRPLWNLRSPAEELKAFR 
31981933.m  ADVTKRDYLVDAATQIHLALERDVSE~~~~~~~~~~DYEAAFNHYQNGVDVLLRGVHVDPNKERRE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVKLKITKYLRRAEEIFNCHLQRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGSGASPNTGFSSLRLRPIRTLSSALEQLKGCR 
2phk_PHK    VSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTG~~~~~~~~~~GGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NIIQLKD 
1l3r_PKA    LDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKES~~~~~~~~~~GNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRIL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QAVNFPFLVKLEF 
2erk_Erk2   ~PRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDNLN~~~~~KVRVAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFRHEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IIGINDIIRAP 
1jwh_CKII   QDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITN~~~~~~~~~NEKVVVKILKPVKKKKIKREIKILENLRGGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NIITLA 
23508675.z  EEENKKMKEVEKEQMMDKEKEIEKEKIKEESNLNEKNDQYNEDYGDNIDQEDYSSLNNYSSSTNSPKNTKSTYFFYDLIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYEIYINHAKCYIIFDIKSYYKNLDIMKKLKKNLEELKKPNNLFKEITQKKTFKSSRDKMEFIKRFKKMIIPNFRLEKI 
1ias_TGFbR  ARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGE~~~~~~~~~~~EVAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ILGFIAADNK 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  SIEEVYYLWCLAGGDLEKELINKEIIRSKPPV~~~~~~~CTLPNFLFEDGESFGQGRDRSSLLDDTTVTLSLCQLRNRLKDVGGEAFYPLLE~~~~~~~DDQSNLPHSNSNNELSAAATLPLIIRERDTEYQLNRIILFDRLLKA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TBCK.h      SIEEVYYLWCLAGGDLEKELVNKEIIRSKPPI~~~~~~~CTLPNFLFEDGESFGQGRDRSSLLDDTTVTLSLCQLRNRLKDVGGEAFYPLLE~~~~~~~DDQSNLPHSNSNNELSAAATLPLIIREKDTEYQLNRIILFDRLLKA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24639784.f  PLSQIYHLWQLAGGDVQAELKKEGLIRSEAPI~~~~~~~LGLPQIVRLSGASVCPGRSQAQLMDDRVVPLRLKALLQRLSGLPAAVYFPLLH~~~~~~~SPR~~FPAHFAR~~~~ELQELPLVIREKDIEYQFQRVRLFARLLQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34864638.m  NAGMPPFPIIIHDEPSYARSSKNAIKVPIVIN~~~~~~~PNAYDNLAIYKSFLGTSGELSVKEKTTSVISHTYEEIETESKVSDSTPSKLADGPPAKGFSSSAERKRGSVAQKVQEFNNCLNRGQSSPQRSYSSTHSSPAKIQRPTQEPVGKTESAQGSQVPGSSGSTREKASAVLCQIVASIQPPQTPPEAPQSSPKAC 
SgK269.h    NAGMPPFPIIIHDEPTYARSSKNAIKVPIVIN~~~~~~~PNAYDNLAIYKSFLGTSGELSVKEKTTSVISHTYEEIETESKVPDNTTSKTTDCLQTKGFSNSTEHKRGSVAQKVQEFNNCLNRGQSSPQRSYSSSHSSPAKIQRATQEPVAKIEGTQESQMVGSS~STREKASTVLSQIVASIQPPQSPPETPQSGPKAC 
RSKL1.h     VLGVIDKVLLVMDTRTEQTFILKGLRKSSEYS~~~~~~~RNRKTIIPRCVPNMVCLHKYIISEESVFLVLQHAEGGKLWSYISKFLNRSPEESFDIKEVKKPTLAKVHLQQPTSSPQDSSSFESRGSDGGSMLKALPLKSSLTPSSQDDSNQEDDGQDSSPKWPDSGSSSEEECTTSYLTLCNEYGQEKIEPGSLNEEPF 
31981933.m  VVGIIKKVQVVQDPATGGTFIVKSLPRCHMVS~~~~~~~RERLTIIPHGVPYMTKLLRYFVSEDSIFLHLEHVQGGTLWSHL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSQDHFQY~~~SGLNSGSVQEKSQAQLSTRLSLMTPAELTPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    TYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSE~~~~~~~KETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DDMNIKLTDFGFSCQLDPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    SFKDNSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXE~~~~~~~PHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLID~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQGYIQVTDFGFAKRVKGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   TIEQMKDVYIVQDLMETD~~LYKLLKTQHLSN~~~~~~~DHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTCDLKICDFGLARVADPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   DIVKDPVSRTPALVFEHVNNTDFKQLYQTLTD~~~~~~~YDIRFYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMID~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HEHRKLRLIDWGLAEFYHPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
23508675.z  RKQRNHLVIIELMSKIQNSLIIKRLYKELLEK~~~~~~~VNIEELIKNMVVLFEKCVYNMKEEEIKNFYLRMIHTYFRSKDVKEIDFRKLIQQFKKIEEYRKNQEFYNLFQNDLNYLEKNKRECQEIDEKIHSLKYLILESILKEKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  DNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KNGTCCIADLGLAVRHDSAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPYKKNQIWKEARVDIPPLMRGLTWAALLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEGAIHAKY 
TBCK.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPYKKNQIWKEARVDIPPLMRGLTWAALLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEGAIHAKY 
24639784.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YPHTAEQLQREAAVDVPPLLRGPIWAALLE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VVP~~NGSY 
34864638.m  SVDELYAIPPDADTTKNIPKNTPVRPKSLFTSQSSGEGEAHQTTESPTTKTQKDPSTKPVTSPPSKLVTSTQSEPPPPFPPPRSTSSPYHASNLLQRHFTNWTKPTSPTRSTEAESILHSEGSRRAADAKPKRWISFKSFFRRRKTDEEEEKEKEREKGKLVGLDGTVIHMLPPPPVQRHHWFTEAKGESSEKPAIVFMY 
SgK269.h    SVEELYAIPPDADVAKSTPKSTPVRPKSLFTSQPSGEAEAPQTTDSPTTKVQKDPSIKPVTPSPSKLVTSPQSEPPAPFPPPRSTSSPYHAGNLLQRHFTNWTKPTSPTRSTEAESVLHSEGSRRAADAKPKRWISFKSFFRRRKTDEEDDKEKEREKGKLVGLDGTVIHMLPPPPVQRHHWFTEAKGESSEKPAIVFMY 
RSKL1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKTEGNGVDTKAIKSFPAHLAADSDSPSTQLRAHELKFFPNDDPEAVSSPRTSDSLSRSKNSPMEFFRIDSKDSASELLGLDFGEKLYSLKSE~~~~~~~~~~~PLKPFFTLPDGDSASRSFNTSE~~~~~~~~~~~~~~~~~SKVEFKAQDTISRGSDDSVPVISFKD 
31981933.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HTLRQNRIPMEP~~~~~~~~~PRTSQSLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PALQLQK 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
23508675.z  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LERSVNRLLLNHEQSKYGYFYKIDQSDENNLDTTEYGKLLENFSKEPVNFYTILNKRNLDKHAYHDIRNFNYKKKNNEEEQTKHVVNTALINNQANNNENKYAINKGEQNNIPLEQAKQVNNNNYNNVKINGGDPHINNKN 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 



                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  DAIDKDTPIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDRQIEVDIPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TBCK.h      DAIDKDTPIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDRQIEVDIPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24639784.f  AKIDKFTSTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDRQIEVDIPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34864638.m  RCDPDQGHLSVDQSKAGAD~~~~~~NGRTEDVLLRNLEEKKNSHPPSQIPDKACRYINRAISRVTHEVAEELSPRDPRTPAVKQDG~~~TSVTPTLPPPDLEREEEKDATSDPTDVSPCSATYSNLGQSRAAMIPPKHPRHPKGALDDAIAFGEKTDQEVLNASQPTPPPLPKKMIR~ANTEPIPKDLQKSMESSLCVVA 
SgK269.h    RCDPAQGQLSVDQSKARTDQAAVMEKGRAENALLQDSEKKRSHSSPSQIP~~~~~~~KKILSHMTHEVTEDFSPRDPRTVVGKQDGKGCTSVTTALSLPELEREDGKEDISDPMDPNPCSATYSNLGQSRAAMIPPKQPRQPKGAVDDAIAFGGKTDQEAPNASQPTPPPLPKKMIIRANTEPISKDLQKSMESSLCVMA 
RSKL1.h     AAFDDVSGTDEGRPDLLVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPGELESTREAAAMGPTKFTQTNIGIIENKLLEAPDVLCLRLSTEQCQAHEEKGIEELSDPSGPKSYSITEKHYA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QE 
31981933.m  EADAEPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRPSAVFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDPT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
23508675.z  LNEEKHASQRIGKNEKEHIIKTN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQKEKEKEKENKISNIKEKQTPKDNNANKNDNINKEYYKCKIKQMNNEKKNDEEKEKNVVLKKKKKYNTFNLFPKNNKNDSNESYDKNYFRKEEK 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      
1400                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  ~~~~~~CHQYDELLSSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGHAKFRRVLKAWVVSHPDLVYWQGLDSLCAP~~~~~~~~~~~~~~~~~FLYLNFNNEALAYACMSAFIPKYLYNFFLKDNSHVIQEYLTVFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QMIAFHDPELSNHLNEIGFIPDLYAIPWFLTMFTHVFP~~~ 
TBCK.h      ~~~~~~CHQYDELLSSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGHAKFRRVLKAWVVSHPDLVYWQGLDSLCAP~~~~~~~~~~~~~~~~~FLYLNFNNEALAYACMSAFIPKYLYNFFLKDNSHVIQEYLTVFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QMIAFHDPELSNHLNEIGFIPDLYAIPWFLTMFTHVFP~~~ 
24639784.f  ~~~~~~CHQYDELLSSP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DGHRKLRRLLKAWVTAHPQYVYWQGLDSLTAP~~~~~~~~~~~~~~~~~FLYLNFNNEELAFLSLFKFIPKYLQWFFLKDNSAVIKEYLSKFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLTAFHEPLLAQHLASISFIPELFAIPWFLTMFSHVFP~~~ 
34864638.m  NPTYDIDPNWDASSAGSSVSYELKGLDVESYESLERPLHKERPVPSTANSISSLATLSIKDRFSNSMESLSSRRGLSCRQARSIQKPQRQALYRGLDSREEVVGKLRSLHTDALKRLAVKCEDLFMAGQKDQLRFGVDSWSDFRLTSDKPCCEAGDAVYYTASYAKDPLSNYAVKICKSKAKESQQYYHSLAVRQSLPVH 
SgK269.h    NPTYDIDPNWDASSAGSSISYELKGLDIESYDSLERPLRKERPVPSAANSISSLTTLSIKDRFSNSMESLSSRRGPSCRQGRGIQKPQRQALYRGLENREEVVGKIRSLHTDALKKLAVKCEDLFMAGQKDQLRFGVDSWSDFRLTSDKPCCEAGDAVYYTASYAKDPLNNYAVKICKSKAKESQQYYHSLAVRQSLAVH 
RSKL1.h     DPRMLFVAAVDHSSSGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSLLPSSDPKFQGLGVVESAVTANNTEESLFR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ICSPLSGANEYIASTDTLKTEEVLLFTDQTDDLAKEEPTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LFQRDSETKGESGLVLEGDKEIHQIFEDLDKKLALASR 
31981933.m  ~~~~~~EAPCGHSHSQV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRAGQSSNP~~~~~~~~~~~~~~~~~~APTQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHWVREGADRVLGAYGRGR~~~~~~~~~~~~~~GRNPPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ANRASLGSGRAAWSLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~EKLREVCGTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYLAPEIIECSMNDNHPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~TWXLCGTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYLAPEIILSKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~HDHTGFLXEX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VATRWYRAPEIMLNSKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~QEYNVRVASR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YFKGPELLVDYQM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
23508675.z  LLSTINLRKRLAEIDKNPYSKSDDNNNNNDNDNNNNSNNNNNNDNDNNNNSNNNNNDNNDNNELSGEGRLSSTGMYKTEEYLNEIKKDIVRCICEKKNYNFINEKQEKINNEIFYKVFEQYPYSFFSKSVKNYKIILNENEEESELSWLTMLKKKSHNRSILPPSRDTFRDGTHFSNCRATEHTLKFFLSLLTLLRKGPI 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~DTIDIAPNHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VGTKRYMAPEVLDDSINMKHFES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      
1600                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
27370550.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHKIFHLWDTLLLGNSSFPFCIGVAILQQLRDRLLANGFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ECILLFSDLPEIDIERCVRESVNLF 
TBCK.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHKIFHLWDTLLLGNSSFPFCIGVAILQQLRDRLLANGFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ECILLFSDLPEIDIERCVRESINLF 
24639784.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LHKILHLWDKLMLGDSSYPLFIGIAILRQLRSTLLTSGFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ECILLFSDLPDIVMDGCVLESQKMY 
34864638.m  FNIQQDCGHFLAEVPNRLLPWEDPNAPEKAEDGNEDSEEEVKAETSGGNPEPCSESESSQKENQQVTNRKQRSHVVVITREVPHLTVADFVRDSLAHHGKSPDLYERQVCLLLLQLCSGLEHLKPYHVTHCDLRLENLLLVQHQPGGATQCPSPADPC~~~~~~~~~~PTSACPTRLIVSNFSQAKQKSHLMDPQILRDQ 
SgK269.h    FNIQQDCGHFLAEVPNRLLPWEDPDDPEKDEDDMEETEEDAKGETDGKNPKPCSEAASSQKENQGVMSKKQRSHVVVITREVPCLTVADFVRDSLAQHGKSPDLYERQVCLLLLQLCSGLEHLKPYHVTHCDLRLENLLLVHYQPGGTAQGFGPAEPS~~~~~~~~~~PTSSYPTRLIVSNFSQAKQKSHLVDPEILRDQ 
RSKL1.h     F~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YIPEGCIQRWAAEMVVALDALHREGIVCRDLNPNNILLNDRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HIQLTYFSRWSEVEDSCDSDAIERM 
31981933.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGQVKQWAAEMLLALEALHQQGVLCRDLNPQNLLLDQAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HIQLTYFGQWSEVEPRCSQEAVDCL 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFL 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVD 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPSQEDLNCIINLKARNYL 
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